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INTRODUCTION

Le triticale (x Triticosecale Wittmack, nouvelle espece issue d'un croisement intergenérique entre blé et seigle) est resté indemne
d’'oidium pendant plus de deux décennies mais dans les années 2000, cette maladie s'est développée sur triticale un peu partout en
Europe [1]. L'agent pathogene responsable est Blumeria graminis et aurait dérive de la forme spéciale Bg sp. tritici [2]. En 2008, les
objectifs de ce programme etaient donc :

1) de mieux connaitre 'agent pathogene, de suivre I'évolution de la maladie et de rechercher des sources de résistance variees

2) de mieux connaitre la genétique des résistances a l'oidium
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CONCLUSION

Ce programme a permis une meilleure connaissance de I'agent pathogene, des variétés et lignées originales resistantes et des genes
impliqués dans la resistance a lI'oidium. Ces etudes sont poursuivies et approfondies dans un nouveau programme 2011-2014.
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